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Cambios fenotípicos, genéticos y epigenéticos asociados a la poliploidización en papa
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La poliploidía es uno de los eventos más importantes en la evolución de las plantas, diversos autores mencionan que más del 70% de las angiospermas sufrieron algún evento de duplicación genómica durante su evolución. En la papa, el tercer cultivo en importancia mundial, se han estudiado los efectos de la autopoliploidización a nivel morfológico, fisiológico y molecular y no se encontraron evidencias de superioridad fenotípica entre líneas poliploides y líneas diploides parentales. Hasta el momento en este grupo no se analizaron las consecuencias de la alopoliploidización. En este trabajo estudiamos los cambios fenotípicos, genéticos y epigenéticos en auto y alotetraploides obtenidos por duplicación cromosómica de un genotipo de S. kurtzianum (líneas autopoliploides) y por duplicación cromosómica de un híbrido interespecífico diploide entre S. tuberosum y S. kurtzianum (líneas alopoliploides), respectivamente. Encontramos que las líneas poliploides en ambos modelos presentaban una tendencia al incremento del vigor en caracteres fenotípicos comparados con las líneas diploides que les dieron origen. Las líneas poliploides tuvieron mayor peso de tubérculos, peso aéreo y área foliar; así como láminas foliares engrosadas respectos a las diploides parentales. El análisis de marcadores AFLP no mostró polimorfismo entre las líneas diploides parentales y líneas poliploides derivadas. Sin embargo, se registraron cambios en la metilación entre diploides y poliploides, indicando que la poliploidización altera los patrones epigenéticos en papa. Es posible que la superioridad de las líneas tetraploides sobre las diploides se pueda explicar, en parte, por alteraciones en la regulación génica de los genomas poliploides.

