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Las subtilisinas constituyen una subfamilia dentro de la familia de las serin peptidasas (S08A, MEROPS) con funciones diversas como crecimiento, desarrollo y defensa. Entre estas últimas se encuentran las subtilisinas P69 descriptas en tomate (Solanum lycopersicum), algunas de las cuáles se expresan diferencialmente frente a patógenos como Phytophthora infestans (Pi). Nuestro objetivo es definir qué subtilisinas P69 están presentes en papa (Solanum tuberosum), caracterizarlas y determinar si cumplen alguna función de defensa frente a Pi. 
A partir de secuencias P69 de tomate y de ADNc parciales de papa se realizó una búsqueda de genes completos P69 en la base de datos generada por el Consorcio de Secuenciación del Genoma de la Papa, PGSC, Versión_3.4). Se obtuvieron 28 secuencias génicas (ID>70%, longitud alineada superpuesta > 80%). Su similitud aminoacídica fue analizada en un fenograma junto con subtilisinas reportadas en otras especies. Las subtilisinas de papa se localizaron en 3 clusters adyacentes, uno de ellos agrupó a todas las P69 de tomate y 10 subtilisinas de papa. Próximo a este se agruparon subtilisinas similares a P69, y un tercer cluster con secuencias carentes de sitios o regiones característicos. Se determinaron los genes ortólogos de P69B, P69C, P69D y P69E de tomate (ID>90%). Los 10 genes P69 se localizaron en tandem en el cromosoma 8 en uno de sus extremos y otro grupo en el extremo opuesto. Cinco subtilisinas se ubicaron en los cromosomas 2, 7 y 10. Los genes P69 colocalizaron con un QTL de resistencia a Pi reportado en diferentes Solanum spp. Coincidentemente, el análisis de expresión génica frente a la infección de hojas de papa con Pi (RNASeq, PGSC), determinó la expresión diferencial de 6 genes de esta zona frente a Pi. Se describe también la expresión en diferentes tejidos y condiciones de stress de las P69 de papa (RNASeq).
