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Las proteínas tipo germina cumplen un rol en las respuestas de defensa de las plantas ante el ataque de patógenos y condiciones ambientales adversas. Estas proteínas son codificadas por familias multigénicas y se han encontrado y caracterizado en diversas especies vegetales. Entre otras características poseen un dominio de unión a metal constituido por 3 residuos de histidina y uno de glutamina. Por su parte, el trigo (Triticum aestivum) es una especie vegetal hexaploide, posee 7 cromosomas y un tamaño genómico de 16 Gbp con una alta proporción de ADN repetitivo, esta complejidad retrasa la secuenciación completa de su genoma. En este trabajo se  analizaron las relaciones filogenéticas y la diversidad funcional de la familia de las germinas de trigo en el contexto genético de especies modelo de mono y dicotiledóneas como Arabidopsis, Populus (álamo), Brachypodium y arroz. A partir de un alineamiento múltiple se dedujo una organización en subfamilias, algunas de ellas agruparon proteínas con actividad específica caracterizada, como por ejemplo la llamada subfamilia de las germinas verdaderas con actividad oxalato oxidasa (OXO). Por otro lado, más de una subfamilia incluye proteínas con actividad superóxido dismutasa (SOD) donde podemos mencionar algunas como la Nectarina I de tabaco, la IPG de trigo y la GLP4 de cebada, entre otras. De esta manera, se podrían identificar genes ortólogos y homólogos a proteínas con funciones de interés en cultivos agronómicos. Financiado por ANPCyT, CONICET y UNMdP.

