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Variabilidad alélica de marcadores moleculares asociados a invertasas en papas nativas y comerciales de Sudamérica
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La papa (Solanum tuberosum L.) es la dicotiledónea más importante en la alimentación humana. Es un alimento rico en carbohidratos, que conforman el 80% de la materia seca. Las invertasas catalizan la hidrólisis irreversible de sacarosa en glucosa y fructosa, en un proceso conocido como endulzamiento inducido por frío, una característica poco deseable para las papas destinadas al uso industrial. Trabajos previos identificaron que el gen de una invertasa vacuolar del cromosoma 3, y los genes de invertasas apoplásticas duplicadas en tandem en los cromosomas 9 y 10 estan asociados al endulzamiento inducido por frío. La disponibilidad del recientemente secuenciado genoma de la papa permitió la identificación de microsatélites dentro y/o cerca de estos genes como forma de evaluar su variabilidad alélica. Se analizaron microsatélites cercanos o dentro de genes de invertasas. Los oligos sti002.2 y invGE_9 amplifican dos microsatélites en intrones de las invertasas del cromosoma 9. Los oligos Inv_10 amplifican un microsatélite en un intrón de una invertasa del cromosoma 10. Los oligos InVac amplifican un microsatélite ubicado 2400 pb río arriba del gen de la invertasa vacuolar del cromosoma 3. Las amplificaciónes por PCR se resolvieron en geles de poliacrilamida teñidos con plata. Los 60 genotipos andinos y comerciales de Argentina mostraron 7 alelos distintos para Sti002.2 e Inv_10 y 5 alelos para InVac. En 85 genotipos peruanos se encontraron 12, 9 y 3 alelos distintos para Sti002.2, Inv_10 e InVac. En un set de 60 genotipos andinos chilenos se encontraron 6, 7 y 4 alelos respectivamente. En el set de 80 genotipos chilenos del programa de mejoramiento se encontraron 7 alelos para Sti002.2, 6 para Inv_10 y 5 para InVac. Actualmente, mediante electroforesis capilar, se están estableciendo los pesos moleculares exactos de cada alelo para determinar la diversidad alélica general en los genotipos estudiados

