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Panicum maximum Jacq. es una especie perteneciente a la familia de las Poáceas originaria de África. Es perenne, de ciclo estival (tipo C4), de alto valor forrajero, muy utilizada en zonas tropicales y subtropicales. En los últimos años se han realizado colectas de ecotipos adaptados a ambientes contrastantes en distintas provincias del NOA. Probablemente, algunos de estos ecotipos podrían ser derivados de los cultivares comerciales identificados como “Gatton Panic” (P. maximum cv. Gatton) y “Green Panic” (P. maximum var. trichoglume cv. Petrie). La utilización de marcadores moleculares SSR permite detectar la variabilidad genética que puede estar enmascarada por la plasticidad fenotípica presente en muchas especies forrajeras. Si bien se conocen 28 SSR desarrollados específicamente para P. maximum, la transferencia de SSR diseñados para otras especies filogenéticamente cercanas resulta de gran utilidad y bajo costo. El objetivo de este trabajo fue ajustar la metodología de marcadores moleculares SSR para P. maximum en nuestro laboratorio.  La extracción de ADN se obtuvo a partir de plantas adultas siguiendo el protocolo de Saghai-Maroof con modificaciones. El material utilizado fue tejido foliar de “Gatton Panic”, “Green Panic”, y un ecotipo local denominado “F22B2” de fenotipo intermedio respecto de los dos cultivares. Hasta el presente se probaron 32 SSR de diversas especies (P. maximum, Lolium perenne, Schenodorus arundinaceus, Setaria italica y Zea mays). Los productos de amplificación se visualizaron en geles de agarosa 2% y poliacrilamida 6%, durante 2h a 55v, en buffer TBE 1X y fotografiados bajo UV. Se observó amplificación de fragmentos en el tamaño esperado en 50 % de SSR de los cuales un 25 % mostró polimorfismo permitiendo diferenciar los dos cultivares, mientras que el ecotipo “F22B2”  no se diferencio del cultivar “Green Panic”.
