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El óxido nítrico (NO) está involucrado en diversas vías de señalización de respuestas de defensa y procesos de crecimiento y desarrollo, como la modulación de la organogénesis de la raíz. Con el objetivo de detectar genes modulados por el NO endógeno en raíces de girasol se realizaron tratamientos con cPTIO, un secuestrante de NO capaz de reducir los niveles endógenos de NO y producir cambios fenotípicos en raíces. Se extrajo ARN de raíces de plántulas de 3 días post germinación tratadas 18 hs con agua (control) o con 700 µM  cPTIO y se hibridaron en micromatrices diseñadas con 42.000 unigenes de girasol y tecnología Agilent. Luego del análisis estadístico, se obtuvieron 189 genes cuya expresión aumentó significativamente en el tratamiento con cPTIO (regulados negativamente por NO) y 60 genes cuya expresión disminuyó en el tratamiento con cPTIO (regulados positivamente por NO). Ambos grupos fueron analizados según sus ontologías (GOs: proceso biológico, componente celular y función molecular) y códigos enzimáticos (EC). Entre las vías metabólicas diferencialmente expresadas se destaca la de la biosíntesis de metabolitos secundarios. Los GOs mostraron un aumento significativo de la expresión de transportadores como los de resistencia a multidrogas (ej. tipo MATE y ABC), transportadores de azúcares y de aminoácidos. Estos resultados indicarían que el NO endógeno modula la síntesis de metabolitos secundarios y reprime la expresión de diversos transportadores, los cuales podrían relacionarse con la secreción de dichos metabolitos hacia el exterior de la raíz. También se observaron modificaciones en los niveles de expresión de genes relacionados con la regulación del estado redox celular, el metabolismo de polisacáridos y aminoácidos, entre otros. En conclusión, en términos generales, el empleo de la tecnología de microarreglos permitió detectar principalmente la participación del NO en la regulación del metabolismo secundario de raíces de girasol.
