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La Fusariosis de la espiga de trigo afecta el rendimiento y la calidad de producción de granos. En la Argentina, la severidad de la enfermedad varía según la ubicación geográfica, disminuyendo de noreste a suroeste. El agente etiológico de la enfermedad es atribuido principalmente a Fusarium graminearum. Diferentes análisis filogenéticos han demostrado la existencia de un alto grado de diversidad dentro de esta especie. 
El objetivo del presente trabajo fue evaluar y comparar la diversidad fenotípica y genotípica de aislamientos de F. graminearum mediante el uso de espectroscopia infrarroja con transformada de Fourier (FT-IR) y técnicas moleculares como ISSR (inter simple sequence repeat) y RFLP (restiction fragment length polymorphisms) de la región IGS del ARN ribosomal.

Los estudios se realizaron con 55 aislamientos de distintas localidades de la región pampeana. La diversidad genética se analizó mediante el uso de 6 enzimas de restricción para los ensayos PCR- IGS - RFLP y 8 pares de primers para las secuencias repetitivas ISSR. Los  patrones de bandas obtenidos fueron empleados para generar matrices de similitud utilizando el coeficiente de Nie y Li, y los dendogramas correspondientes fueron obtenidos por el método UPGMA. La diversidad fenotípica fue estudiada mediante espectroscopia FT-IR combinada con análisis jerárquico de clústeres, utilizando como datos de entrada la derivada 2da de los espectros normalizados vectorialmente, en 3 rangos espectrales (1200-900, 1500-1350 and 3000-2800 cm-1).  
Las técnicas implementadas mostraron ser herramientas cooperativas de suma utilidad para detectar y comparar variabilidad intraespecífica genética y fenotípica. En particular, la espectroscopia FT-IR puede ser considerada una metodología simple y rápida, novedosa para realizar estudios de diversidad de patógenos fúngicos. La profundización en el conocimiento de la variabilidad intraespecífica de F. graminearum,  permitirá asociar al patógeno con los daños o deterioro producidos sobre diversos cultivares de trigo.
