Sección: 2
7-Título: Análisis de la variabilidad del gen Dreb-1A y su relación  con la respuesta a bajas temperaturas en genotipos de trigo candeal.

 Autores: Jessica Basualdo (1), Marina L. Díaz (2), Susana Cardone  (3), Gladys Pérez Camargo (3), Laura Appendino (3) Alicia Carrera (4). 
Lugar: (1) CERZOS-CONICET Bahía Blanca. (2) Dpto de Biología, Bioquímica y Farmacia, Universidad Nacional del Sur, Bahía Blanca. (3) Facultad de Agronomía, Universidad de Buenos Aires, Buenos Aires. (4) Dpto de Agronomía, Universidad Nacional del Sur, Bahía Blanca. jbasualdo@criba.edu.ar. 

En la región del sudoeste de la provincia de Buenos Aires las bajas temperaturas afectan el cultivo de trigo candeal (Triticum turgidum ssp. durum) tanto en estado vegetativo como reproductivo (heladas tardías). La respuesta de tolerancia al frío involucra un gran número de genes y mecanismos regulatorios. Los genes Dreb  codifican para factores de transcripción (Dehydratation-responsive element-binding proteins), algunos de ellos involucrados en la regulación  de los genes COR (Cold-Responsive), que se inducen por exposición a bajas temperaturas. Los objetivos de este trabajo fueron la evaluación de genotipos de trigo candeal en respuesta a bajas temperaturas y la caracterización molecular del gen Dreb-1A. Se evaluó la susceptibilidad a frío en estadio vegetativo en condiciones controladas (9 hs a -9 ºC) en nueve genotipos (variedades y líneas experimentales)  y se registró el porcentaje de hojas dañadas/total. Se encontraron diferencias significativas entre los materiales. Las líneas VF 0121 (invernal) y CBW 0101 presentaron daño significativamente menor (LSD, α=0,01) mientras que CBW0141 presentó una tolerancia moderada con (LSD, α = 0,05); los seis genotipos restantes, con mayor daño, no presentaron diferencias entre sí. Utilizando iniciadores basados en secuencias de T. aestivum, se amplificó, clonó y secuenció un fragmento de 1670 pb; esta secuencia mostró 99% de homología con Dreb-1A (1754 pb) de trigo pan e incluye primer intrón y segundo exón. Se identificaron las tres regiones conservadas características de este grupo de genes: un dominio de unión al ADN EREBP/AP2, una señal de localización nuclear N-terminal y una región conservada rica en serina/treonina adyacente al dominio EREBP/AP2. Se encontraron siete polimorfismos en la secuencia predicha de aminoácidos entre los genotipos de trigo candeal, que conformaron  5 haplotipos. El polimorfismo en posición 123 entre genotipos de trigo candeal (N/S) está localizado en el dominio EREBP/AP2. En la secuencia intrónica se identificaron 49 polimorfismos nucleotídicos. No se encontró asociación entre  la presencia de haplotipos  y el grado de tolerancia a frío, por lo que los polimorfismos observados en esta porción del gen no serían responsables de la respuesta diferencial en el  set de genotipos analizados.
